
 
sjgpcr(orf)  1    ATGAAAAGTTGTCAACAAACTGATTGTACACTTAACATAATCCAATACACAAACAGAAC 59 
SmGPCR(ORF)  1                                           ATGCAATATATAAACAAAAC 20 
 
sjgpcr(orf)  60   AAACCAAAGTGATAGCATTAGGCTGGAATACCTAACAAAATCCTGGATCCCATGGAAAT 118 
SmGPCR(ORF)  21   GTCGCTAAATTCCAGTGTTATTCCAGATTCCCTAATCAAATCATGGATCCTCTCGAACC 79 
 
sjgpcr(orf)  119  CAGTTGTAAACTGGGCGATATCATTTTTTTTAGTTTTAGCCACCGGAACTATATTTTTT 177 
SmGPCR(ORF)  80   CTATAATAAAATGGACCATATCATTATTTTTAATTATAGCCACTGGGACTACATTCTTC 138 
 
sjgpcr(orf)  178  GGAAATCTTTTAATAATTCTTGCTTTCATAACAAATAATCGTTTAAGACGTATAACAGA 236 
SmGPCR(ORF)  139  GGAAATCTGTTAATAATTCTTGCTTTTATAACAAATAGTCGCTTACGGCGTATAACGGA 197 
 
sjgpcr(orf)  237  TCAATATATTGTTTCGCTTGCTGTAGCTGATCTACTTGTAGCAATTTTAGTGCTTCCAC 295 
SmGPCR(ORF)  198  TCAATACATTGTTTCGCTTGCTGTGGCTGATCTACTTGTATCGGTCTTAGTGCTGCCTC 256 
 
sjgpcr(orf)  296  TGGCGATTGTTCGTCAGAACCTGGGTTCTTGGCCGTTTGAATCTGATCGATTATGTCAA 354 
SmGPCR(ORF)  257  TGGCTATCGTTCGTCAGAATTTAGGTTATTGGCCATTCGAATCTGATCGATTGTGTCAG 315 
 
sjgpcr(orf)  355  TTTTGGTTGTCTGCTAATATTGTTCTATGTATGGCATCTATACTTAATTTATGTTGCAT 413 
SmGPCR(ORF)  316  TTTTGGTTATCCGCTAATATTGTATTATGTATGGCATCTATACTAAATTTATGTTGTAT 374 
 
sjgpcr(orf)  414  TTCCCTGGATAGATACATTGCTATCACTCATCCGATGAAGTATTTTATAAAGCGTACTC 472 
SmGPCR(ORF)  375  ATCTCTGGATAGATATATTGCAATCAGCCGTCCAATGAAATATTTCACAAAGCGTACTC 433 
 
sjgpcr(orf)  473  GTCTTACAGCCTCTGCAATGATAGCTTTTGCTTGGATATTACCACTTATCATAATGCTT 531 
SmGPCR(ORF)  434  GTTTTACAGCCTCTACAATGATAGCTGTTGCTTGGATATTACCACTTATAACTATGCTT 492 
 
sjgpcr(orf)  532  CCGCCTATTGTTGGTGGAAATCAACATACGTTAG-ACCTGGTTCATGCCATATTACATA 589 
SmGPCR(ORF)  493  CTCCCCTTTGTTGGTGGGAATCAGCACACTTTGGGACTTGGATCATGTCATATCACATA 551 
 
sjgpcr(orf)  590  CAACAAAGCATATAGGATAT                                        609 
SmGPCR(ORF)  552  TAATAAAGCATATAGGATTTATTCTTCAATTGTTGGATTTTTCGGACCATTTCTGCTAA 610 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  611  TTGCTTATATATATTTACGAGTGTTTTGGATAATAAAGCATCGTTTAAAGGTCTTACAA 669 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  670  ATTACAAACATTAAACTTTCCTCACTCAAAAAACCTAAATCACATATTAAAGCGACACG 728 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  729  TAAGCCAGCTCCGATAATAATAAATTTGCAACAAGTTTGGGAAAATATTAAAGGAAAGA 787 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  788  TTGGCAAAGTAAATATTTTACGAAATCAGTCATCTAAATCAAAGAATACTTGCCCATAT 846 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  847  AGTGGCCATTTTTTCCATTCTGATGAAAATGGATGTAATCAAATTTATGCGAGTTGTTT 905 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  906  ACTCAACCACAAACATCCCTTTGATTCTTTTAGAAGTGATGATATTCTTAATGAAGAAA 964 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  965  TCGATAGGAATTATAGACAAAAAATATTAGATATTAAGATGAACAAAACAGATAGAGAA 1023 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1024 TTTTCTTTGACATCTCAAGATCACGTTGAATTAGATTTCCCCGAACCAACAGATCAAAA 1082 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1083 ACTAAAAGTAATACAAATATTTAATATTTCAACGTCAGAGAAAGAATTACAAAAGGCGA 1141 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1142 ATTGGGAACCAACACCAAATGTAACATTGAAAAGTGAAACAAAACAACATCAACACGAT 1200 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1201 TACTTACATAGAAGTAATGAAGAACAAAAGAATAAACTAGGAGACAAACAATTAATTAA 1259 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1260 TTCTTCGAAATTACCATCATTAACATCATTTAGTATAGATCATATAAAGAAGCTTCGAC 1318 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 



SmGPCR(ORF)  1319 GATTGAAATCTTTACCAAATTTTAAAACAGAATACAATAAAACAGAACAATCACAAAAG 1377 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1378 AATCTAATTTATTATCGACATGATCATTTCATATTTCATAGGGAACAAAAAACTGCATT 1436 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1437 AATTTTAGCTGCAGTTGTTGGATGTTTTACAATATGTTGGTTTCCATTTTTTATATGTA 1495 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1496 TTATTGGTGAAGCTATATGTGATTGTCAATATTCAAATACTATAATTACATTTGTTTCA 1554 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1555 TGGTTAGGTTATTTTAATAGTATTTGTAATCCATTTATATATGCATTTTTTAAAAAAGA 1613 
 
sjgpcr(orf)  610                                                              609 
SmGPCR(ORF)  1614 ATATGCCAAATCATTTAAATATATTATTCAAGTTAACAAATGGAATATTAAAAGCTATA 1672 
 
sjgpcr(orf)  610           609 
SmGPCR(ORF)  1673 ACCATAAA 1680 
 
 
 
 

At Protein level: 
 
smgpcr(protein)  1                MQYINKTSLNSSVIPDSLIKSWILSNPIIKWTISLFLIIATGTT 44 
sjgpcr(protein)  1   MKSCQQTDCTLNIIQYTNRTNQSDSIRLEYLTKSWIPWKSVVNWAISFFLVLATGTI 57 
 
smgpcr(protein)  45  FFGNLLIILAFITNSRLRRITDQYIVSLAVADLLVSVLVLPLAIVRQNLGYWPFESD 101 
sjgpcr(protein)  58  FFGNLLIILAFITNNRLRRITDQYIVSLAVADLLVAILVLPLAIVRQNLGSWPFESD 114 
 
smgpcr(protein)  102 RLCQFWLSANIVLCMASILNLCCISLDRYIAISRPMKYFTKRTRFTASTMIAVAWIL 158 
sjgpcr(protein)  115 RLCQFWLSANIVLCMASILNLCCISLDRYIAITHPMKYFIKRTRLTASAMIAFAWIL 171 
 
smgpcr(protein)  159 PLITMLLPFVGGNQHTLGLGSCHITYNKAYRIYSSIVGFFGPFLLIAYIYLRVFWII 215 
sjgpcr(protein)  172 PLIIMLPPIVGGNQHTLDLVHAILHTTKHIGY                          203 
 
smgpcr(protein)  216 KHRLKVLQITNIKLSSLKKPKSHIKATRKPAPIIINLQQVWENIKGKIGKVNILRNQ 272 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  273 SSKSKNTCPYSGHFFHSDENGCNQIYASCLLNHKHPFDSFRSDDILNEEIDRNYRQK 329 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  330 ILDIKMNKTDREFSLTSQDHVELDFPEPTDQKLKVIQIFNISTSEKELQKANWEPTP 386 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  387 NVTLKSETKQHQHDYLHRSNEEQKNKLGDKQLINSSKLPSLTSFSIDHIKKLRRLKS 443 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  444 LPNFKTEYNKTEQSQKNLIYYRHDHFIFHREQKTALILAAVVGCFTICWFPFFICII 500 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  501 GEAICDCQYSNTIITFVSWLGYFNSICNPFIYAFFKKEYAKSFKYIIQVNKWNIKSY 557 
sjgpcr(protein)  204                                                           203 
 
smgpcr(protein)  558 NHK 560 
sjgpcr(protein)  204     203 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



SmGPCR-il3: antibody target region (in yellow) 
 
smgpcr(protein)          1   MQYINKTSLNSSVIPDSLIKSWILSNPIIKWTISLFLIIATGTTFFGNL 49 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          50  LIILAFITNSRLRRITDQYIVSLAVADLLVSVLVLPLAIVRQNLGYWPF 98 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          99  ESDRLCQFWLSANIVLCMASILNLCCISLDRYIAISRPMKYFTKRTRFT 147 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          148 ASTMIAVAWILPLITMLLPFVGGNQHTLGLGSCHITYNKAYRIYSSIVG 196 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          197 FFGPFLLIAYIYLRVFWIIKHRLKVLQITNIKLSSLKKPKSHIKATRKP 245 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          246 APIIINLQQVWENIKGKIGKVNILRNQSSKSKNTCPYSGHFFHSDENGC 294 
il3 (smgpcr)- ab region  1                                                     0 
 
smgpcr(protein)          295 NQIYASCLLNHKHPFDSFRSD-DILNEEIDRNYRQKILDIKMNKTDREF 342 
il3 (smgpcr)- ab region  1          MHHHHHHSSGLVPRGSGMKETAAAKFERQHMDSPDLGTD-DD 41 
 
smgpcr(protein)          343 SLTSQDHVELDFPEPTDQKLKVIQIFNISTSEKELQKANWEPTPNVTLK 391 
il3 (smgpcr)- ab region  42  DKAMADIGSEFMPEPTDQKLKVIQIFNISTSEKELQKANWEPTPNVTLK 90 
 
smgpcr(protein)          392 SETKQHQHDYLHRSNEEQKNKLGDKQLINSSKLPSLTSFSIDHIKKLRR 440 
il3 (smgpcr)- ab region  91  SETKQHQHDYLHRSNEEQKNKLGDKQLINSSKLPSLTSFSIDHIKKLRR 139 
 
smgpcr(protein)          441 LKSLPNFKTEYNKTEQSQKNLIYYRHDHFIFHREQKTALILAAVVGCFT 489 
il3 (smgpcr)- ab region  140 LKSLPNFKTEYNKTEQSQKNLIYYRHDHFIFHREQKTAAAALEHHHHHH 188 
 
smgpcr(protein)          490 ICWFPFFICIIGEAICDCQYSNTIITFVSWLGYFNSICNPFIYAFFKKE 538 
il3 (smgpcr)- ab region  189                                                   188 
 
smgpcr(protein)          539 YAKSFKYIIQVNKWNIKSYNHK 560 
il3 (smgpcr)- ab region  189                        188 
 
 
 
 
 


